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В настоящее время для анализа внутри- и межвидовой генетической дифференциации хвойных активно начали использовать наиболее информативную и сравнительно недорогую группу ДНК-маркеров, к которым относятся микросателлиты. Микросателлиты очень короткие (2-6 нуклеотидов), среднеповторяющиеся, тандемно организованные, высоковариабельные последовательности ДНК (Глазко, Глазко, 2001). Высокий уровень полиморфизма микросателлитов, относительно равномерное их распределение в геноме и широкая представленность сделала их чрезвычайно популярными и широко используемыми в современных популяционно-генетических исследованиях.
Целью нашей работы явилось получение качественно новой информации при оценке генетической изменчивости и анализа генетической дифференциации лиственницы сибирской с использованием метода микросателлитного анализа.
В качестве объектов исследования взяты выборки из семи природных популяций лиственницы сибирской, произрастающей в различных районах ее естественного распространения на территории Красноярского края (п-ов Таймыр), Республик Тыва и Алтай. Для выделения ДНК использовали хвою. Выделения проводили по стандартному протоколу для растительных тканей с применением цетилтриметиламмониумбромида (CTAB) (Devey et al., 1996).

В результате тестирования 25 праймеров для последующего анализа были отобраны 10 микросателлитных локусов. Характеристики микросателлитных локусов и условия ПЦР-амплификации приведены в таблице.
Таблица

Характеристика микросателлитных локусов,

отобранных для анализа генетической изменчивости
	Локус
	Мотив
	tºC

отжига
	Число аллелей
	Размер фрагмента
	Источник литературы

	bcLK056
	(AG)20
	Touchdown

63-53ºС
	12
	174-200
	Isoda, Watanabe, 2006

	bcLK066
	(TG)12
	
	6
	155-172
	Isoda, Watanabe, 2006

	bcLK189
	(AG)17AT(AG)6
	
	20
	162-196
	Isoda, Watanabe, 2006

	bcLK224
	(AG)17
	
	5
	152-168
	Isoda, Watanabe, 2006

	bcLK225
	(GA)20
	
	18
	180-213
	Isoda, Watanabe, 2006

	bcLK232
	(AG)19
	
	5
	142-178
	Isoda, Watanabe, 2006

	bcLK260
	(TG)14(AG)9
	
	7
	115-126
	Isoda, Watanabe, 2006

	bcLK235
	(TC)9(AC)2AG(AC)14
	
	19
	177-220
	Isoda, Watanabe, 2006

	UBCLXtet_1-22
	(TATC)9(TA)12
	58ºС
	6
	175-250
	Chen et al., 2009

	UAKLly6
	(GT)17
	
	20
	214-264
	Khasa et al., 2000

Khasa et al., 2006


По результатам работы были получены данные о генетическом разнообразии исследованных популяций лиственницы сибирской, проведен анализ уровня генетической дифференциации популяции с помощью показателей F-статистик Райта (Wright, 1965) и генетического расстояния D по М. Неи (Nei, 1972). Статистическую обработку полученных данных осуществляли в программе GenAlEx 6.2 (Peakall, Smouse, 2006).
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